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— dr n. med. Anny De¢binskiej

prof. dr hab. Agrieszka Haloi -~ W postgpowaniu o nadanie stopnia doktora habilitowanego
W dziedzinie nauki medyczne i nauki o zdrowiu w dyscyplinie nauki medyczne
wszezetym w dniu 11.01.2024 roku zgodnie z Uchwalg nr 1192/2024
Rady Dyscypliny Nauki Uniwersytetu Medycznego we Wroclawiu

Oceny dokonatem na podstawie nadestanych przez Przewodniczaca Rady Dyscypliny
Nauki Medyczne Uniwersytetu Medycznego we Wroclawiu  dokumentow: danych
Whnioskodawcy, autoreferatu, wykazu osiggnig¢ naukowych, tabeli sumarycznej, analizy i
wskaznikow bibliometrycznych oraz stanowigcych osiagniecie naukowe szesciu artykutow
naukowych pt ,Warianty genetyczne w obrebie regionow chromosomowych
sprz¢zonych z atopowym zapaleniem skéry jako czynnik prognostyczny rozwoju
schorzen alergicznych” .

Informacje ogélne o Habilitantce

Dr n med. Anna Dgbinska ukonczyla studia na Wydziale Lekarskim Akademii
Medycznej im. Piastow Slaskich we Wroctawiu uzyskujac dyplom lekarza w roku 2003. W
latach 2004 - 2008 odbywala studia doktoranckie w I Katedrze i Klinice Pediatrii,
Alergologii i Kardiologii Akademii Medycznej im. Piastow Slaskich we Wroctawiu. Od
roku 2008 nieprzerwanie pracuje w tej Klinice kolejno na stanowiskach asystenta, a od roku
2012 adiunkta. Stopien doktora nauk medycznych otrzymata w roku 2011 na podstawie
rozprawy pt. ,,Polimorfizmy w obregbie Toll-like receptoréw i receptora CD14 u dzieci
obcigzonych atopig”. W kolejnym roku 2012 uzyskata specjalizacje w dziedzinie pediatrii
a w roku 2016 —w dziedzinie alergologii.
Przebieg pracy zawodowej

Od roku 2005 do chwili obecnej Kandydatka pracuje w Uniwersyteckim Szpitalu
Klinicznym we Wroctawiu poczatkowo (lata 2005 — 2008) jako rezydent a od r. 2008

kolejno jako miodszy i starszy asystent, a nastepnie jako starszy lekarz.



Ocena osiggnigcia naukowego

Przedmiotem oceny jest osiagniecie naukowe w formie cyklu 6 prac, ktére powstaty w
latach 2017-2023, dotyczacych genetycznych uwarunkowan schorzen atopowych oraz ich
roli w etiopatogenezie marszu alergicznego. Laczny wspotezynnik IF dla wszystkich prac
wynosi 21,397, a sumaryczna punktacja MEiN wynosi 575,0. We wszystkich publikacjach
dr med. Anna Dgbinska jest pierwszym autorem.

Wybér tematu, ktérym jest badanie genetycznych uwarunkowan schorzen atopowych w
czasie , w ktérym nie tylko w Polsce ale i na $wiecie zwieksza si¢ znacznie liczba tych
chor6b uwazam za niezwykle trafny. Na podkreslenie nalezy fakt, ze oprdcz aspektow
naukowych ma on wazny wymiar praktyczny. Wytypowanie we wczesnym okresie zycia
populacji dzieci, z genetyczna predyspozycja do uszkodzenia skory, szczegdlnie narazone;j
na rozwoj AZS, cigzszy przebieg schorzenia i progresje w kierunku astmy moze
potencjalnie pozwoli¢ na zahamowanie rozwoju i postepu choroby poprzez zastosowanie
odpowiednio wezesnej profilaktyki i terapii celowane;. Klasyfikacja genetyczna chorych
odzwierciedlajaca rozne szlaki patofizjologiczne pozwoli w przysztosci na zastosowanie
nowych, indywidualnie dostosowanych strategii terapeutycznych

Autorka osiggnigcia postawila sobie nastepujace cele: 1. Ocena zaleznosci pomiedzy
wystgpowaniem atopowego zapalenie skoéry i schorzen alergicznych u dzieci a
polimorfizmami genéw zlokalizowanych w regionach chromosomowych wytypowanych
Jako sprzgzone z AZS, takich jak geny kompleksu roéznicowania naskorka (FLG, FLG2,
HRNR, SPRR2B) w regionie 1921 oraz miedzygenowy region Cllorf30-LRRC32
chromosomu 11q13.5, 2. Analiza wptywu mutacji w obrebie genu FLG, jako czynnikéw
zaburzajagcych o udowodnionej roli w patogenezie AZS, na ewentualne asocjacje
stwierdzone dla nowo opisanych polimorfizméw, 3. Analiza wzajemnych interakcji typu
gen-gen pomigdzy nowo opisanymi polimorfizmami a mutacjami w obrgbie genu dla FLG,
4. Ocena warto$ci prognostycznej badanych wariantow genetycznych dla przewidywania
przebiegu atopowego zapalenia skory, rozwoju innych schorzen alergicznych, w tym astmy
oraz cech swoistego uczulenia.

Catos¢ populacji badanej stanowito 188 dzieci (w tym 103 z AZS), wszystkie zostaly
wlgczone do badania w wieku ponizej 2 lat, a nastgpnie poddawane byly corocznej ocenie
kontrolnej w kolejnych latach zycia. Rekrutacje przeprowadzono wsréd dzieci
zglaszajacych si¢ do Kliniki Alergologii Dzieciecej oraz w populacji ogdlnej (lokalne

ztobki, gabinety lekarzy rodzinnych). Ocene wystgpowania objawoéw chordb atopowych,
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rodzinnego obcigzenia chorobami atopowymi i ekspozycji na czynniki $rodowiskowe
przeprowadzano przy pomocy przygotowanego na potrzeby badania kwestionariusza. W
celu potwierdzenia atopii u wszystkich badanych wykonano oznaczenia alergenowo
specyficznych IgE. Genotypowanie polimorfizmow i mutacji przeprowadzono za pomocg
metody reakcji tancuchowej polimerazy DNA z analiza ilosci amplifikowanych produktow
W czasie rzeczywistym poprzez monitorowanie fluorescencji (real time PCR). Uzyskane
wyniki umozliwily analize czgstosci alleli i genotypow wybranych miejsc polimorficznych
w grupie chorych i grupie kontrolnej, co pozwolito na oceng asocjacji danego polimorfizmu
z choroba. W celu oceny niezaleznosci asocjacii badanych polimorfizméw od obecnosci
mutacji w genie FLG jako czynnikéw zaburzajacych, analiz dokonano po stratyfikacji grup
pod wzgledem tego czynnika, obecno$é mutacji FLG zostala réwniez uwzgledniona jako
dodatkowy kowariant w analizie regresji logistycznej. Interakcje pomiedzy dwoma
czynnikami ryzyka A i B oceniano poprzez analiz¢ statystyczng wzglednego ryzyka
wynikajacego z interakcji (RERI), proporcji ryzyka wynikajgcego z interakcji (AP),
wskaznika synergii (S) oraz ilorazu szans (OR), zgodnie z przyjetymi rekomendacjami.
Wartos¢ predykcyjng polimorfizméw jako czynnikéw ryzyka oceniano poprzez okreslenie
czutosci, specyficznosci, wartosci predykcyjnej dodatniej (PPV) i ujemnej (NPV) zgodnie
ze standardami STARD 2015 (the Standards for Reporting of Diagnostic Accuracy).

Z wielkim zaciekawieniem zapoznalem si¢ z osiggnigciem naukowym dr med. Anny
Debinskie;j.

1. Pierwszym artykutem cyklu jest praca dotyczgca mutacji w obrebie genu dla filagryny
(FLG), pt. Filaggrin loss-of-function mutations as a predictor for atopic eczema, allergic
sensitization and eczema-associated asthma in Polish children population. opublikowana
W czasopismie Advances in Clinical and Experimental Medicine w 2017 roku (IF: 1,837,
MEIiN:70). Celem pracy byla ocena zwigzku mutacji w obrebie genu FLG z
wystepowaniem AZS i innych schorzen alergicznych oraz okre$lenie wartosci tych mutacji
Jjako czynnik6w prognostycznych marszu alergicznego. W grupie dzieci ponizej 2 roku
zycia z rozpoznaniem AZS oraz w grupie kontrolnej wykonano genotypowanie dla czterech
najczestszych mutacji w genie FLG: R501X, 2282del4, R2447X, S3247X. Bylo to pierwsze
badanie asocjacyjne oceniajace w/w zwiazek u dzieci ponizej 2 roku zycia w populacji
polskiej. Przeprowadzone badanie wykazalo, ze obecnosé¢ co najmniej jednej z badanych
mutacji w obregbie genu FLG wigze si¢ z istotnie czestszym wystepowanie AZS u dzieci.

Badanie potwierdzito silny zwiazek mutacji w genie FLG z AZS, w kolejnej, znacznie
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rzadziej badanej populacji. Dodatkowo wykazano, ze obecno$é co najmniej jednej z mutacii
w genie FLG wigzala si¢ z wczesniejszym poczatkiem objawéw AZS. Przeprowadzone
badanie potwierdzito rowniez wptyw badanych mutacji w genie FLG na zwickszone ryzyko
rozwoju swoistego uczulenia ocenianego na podstawie stezenia alergenowo specyficznych
IgE, przy czym najwigksze ryzyko zaobserwowano u dzieci ze wspolistniejacym AZS.
Ocena zwigzku mutacji w genie FLG z rozpoznaniem astmy w wieku 4 lat wykazala, ze
obecnos¢ co najmniej jednej z mutacji niesie ze sobg zwiekszone, nawet 6-krotnie, ryzyko
rozwoju astmy, ale tylko w grupie dzieci ze wspolistniejacymi obecnie lub w przesziosci
objawami AZS.

Autorka wykazata ponadto, ze obecno$¢ co najmniej jednej z badanych mutacji w
genie FLG stanowi istotny czynnik prognostyczny cechujacy sie wysoka, dodatnig
wartoscig predykcyjna (PPV) dla utrzymywania si¢ objawow AZS w 4 roku zycia (85,7%)
oraz rozwoju astmy u dzieci ze wspolistniejacym AZS (66,7%) w tym wieku. Po wiaczeniu
IgE zaleznej sensytyzacji do modelu predykcyjnego stwierdzono, Ze uczulenie na alergeny
wziewne lub pokarmowe przed ukonczeniem 2 roku zycia wykazuje dodatnig wartos¢
predykcyjng dla utrzymywania si¢ objawoéw AZS w 4 roku zycia na poziomie 84,0%.
Najwigksza przydatnos¢ w przewidywaniu ryzyka rozwoju astmy u dzieci z AZS
wykazywalo zestawienie obydwu czynnikow ryzyka, mutacji w genie FLG i IgE zaleznej
sensytyzacji w pierwszych 2 latach zycia ze swoisto$cia i dodatnig wartoscig predykcyjna
siggajaca 100%. Dodatkowo, wspotwystepowanie atopii oraz przynajmniej jednej mutacji
w genie FLG wigzalo si¢ ze znacznie wyzszym ryzykiem rozwoju fenotypu astmy
wspolistniejacej z AZS, co moze by¢ efektem synergicznej interakcji miedzy uszkodzeniem
bariery skornej wynikajagcym z mutacji w genie FLG i przeznaskorkowa sensytyzacja we
wczesnym okresie zycia.

2. Druga czescig osiagniecia naukowego jest praca pogladowa New treatments Jor atopic
dermatitis targeting skin barrier repair via the regulation of FLG expression,
opublikowana w Journal of Clinical Medicine w roku 2021 (IF: 4,964, MEiN: 140). Autorka
omoOwita w niej najnowsze, innowacyjne metody leczenia AZS ukierunkowane na naprawe
funkeji bariery naskorkowej poprzez regulacje ekspresji biatek strukturalnych takich jak
FLG. Szczegdlowo oméwione zostaly proponowane strategie terapeutyczne oraz bardzo
obiecujgce wyniki badan klinicznych.

3. Trzecig czeScig osiggnigcia jest praca ,,Chromosome 11q13.5 variant as a risk factor

Jor atopic dermatitis in children opublikowana w roku 2020 w czasopi$mie Postepy



5

Dermatologii i Alergologii (IF: 1,837, MEiN:70). Autorka potwierdzila w niej zwiazek
polimorfizmu rs7927894 z wystgpowaniem AZS, bez wplywu na stopien ciezkosci choroby.
Wykazata tez wspolwystgpowanie allelu ryzyka dla polimorfizmu rs7927894 oraz
przynajmniej jednej mutacji w obrebie genu FLG, ktére wigzato sie ze znacznie WyZszym
ryzykiem rozwoju AZS.

4. Czwartym elementem osiagniecia jest praca 4 small proline-rich protein (SPRR) gene
variant contributes to atopic eczema and eczema-associated asthma susceptibility
opublikowana w Postepach Dermatologii i Alergologii w roku 2022 (IF: 1,664, MEiN:
70). Autorka wykazata w niej istotng zalezno$¢ pomiedzy polimorfizmem rs6693927[A]
genu SPRR2B a wystgpowaniem AZS. Asocjacja polimorfizmu rs6693927[A] z AZS byla
niezalezna od obecno$ci mutacji w genie dla FLG, jednak ocena dystrybucji wariantow
genetycznych w obu badanych genach sugerowala pozytywng interakcje w modelu
addytywnym i/lub multiplikatywnym. Uzyskane przez Autorke wyniki wskazuja, ze
polimorfizm rs6693927 w genie SPRR2B moze predysponowaé do szczegblnego,
odrebnego fenotypu astmy wspdlistniejacej z AZS prawdopodobnie $cisle powigzanego z
uposledzeniem barierowej funkcji skory i przeznaskorkowa sensytyzacja.

5. Kolejna piatg pozycja ocenianego cyklu jest publikacja z roku 2022 pt. Genetic
variants in epidermal differentiation complex genes as predictive biomarkers Jfor atopic
eczema, allergic sensitization, and eczema-associated asthma in a 6-year follow-up case—
control study in children, ktora ukazata si¢ w Journal of Clinical Medicine (IF: 4,964,
MEIN::140). Stanowi ona kontynuacja poszukiwan polimorfizméw zwigzanych z AZS i
schorzeniami alergicznymi w obrebie genow EDC i dotyczy wariantow polimorficznych w
genach HRNR i FLG-2 kodujacych odpowiednio horneryne i filagryne 2. Praca ta jest
pionierskim doniesieniem wskazujacym na zwigzek mutacji nonsnesownej rs12568784 w
genie FLG-2 z AZS u dzieci w populacji europejskiej. Autorka podkreslita zaleznosé
obserwowanego zwigzku od obecnosci mutacji w genie FLG, po uwzglednieniu tej mutacji
Jjako dodatkowego kowariantu w analizie regresji logistycznej nie odnotowano statystycznie
istotnej asocjacji dla wariantu rs12568784. W badaniu dokonano réwniez oceny wartosci
prognostycznej badanych wariantow genetycznych dla przewidywania rozwoju astmy w 6
roku zycia. U dzieci z AZS najwigksza przydatnos¢ w przewidywaniu ryzyka rozwoju
astmy w 6 roku zycia wykazywalo zestawienie dwdch genetycznych czynnikow ryzyka,
nosicielstwa jednego z badanych alleli polimorficznych w genie HRNR lub FGL-2 z

obecnoscia co najmniej jednej mutacji w genie FLG, co zwiekszalo swoisto$é i dodatnig
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wartoscig predykcyjna nawet do 100%. Analizowane warianty w genach HRNR i FLG-2
wraz z mutacjami w genie FLG wywieraly synergistyczny i/lub multiplikatywny efekt na
ryzyko rozwoju badanych fenotypéw. Interakcje typu gen-gen pomigdzy genami
zlokalizowanymi w regionie EDC wydaja si¢ biologicznie bardzo prawdopodobne ze
wzgledu na wysoki stopien pokrewienstwa miedzy tymi genami, wspolng, przestrzennie i
czasowo skoordynowang ekspresje w naskoérku oraz funkcjonalne podobienstwa biatek
kodowanych przez te geny. Uwazam, to doniesienie za osobisty wktad Kandydatki w
poszerzenie wiedzy dotyczacej uwarunkowan genetycznych 1 patogenezy chordb
atopowych.

6. Szosta 1 ostatnig pozycja ocenianego cyklu jet praca pogladowa Epicutaneous
sensitization and food allergy: preventive strategies targeting skin barrier repair - facts
and challenges. opublikowana w roku 2023 w czasopi$mie Nutrients (IF: 6,706,
MEIN:70). W pracy tej Autorka podsumowala zagadnienia ztozonych zaleznosci pomiedzy
dysfunkcjg bariery naskorkowej obserwowana u chorych z AZS, procesem
przeznaskorkowej sensytyzacji a rozwojem alergii pokarmowej, ktora podobnie jak AZS
nalezy do choréb rozpoczynajacych marsz alergiczny. Dr n med. Anna Degbinska
szczegotowo omowita mechanizmy lezace u podstaw przeznaskorkowej sensytyzacji oraz
przedstawiono wyniki badan eksperymentalnych i klinicznych dowodzace, ze defekt bariery
naskorkowej, w tym zaburzenie przepuszczalnoscei, utatwia wnikanie i skorng prezentacje
alergenow prowadzac do stymulacji odpowiedzi immunologicznej typu Th2 zaréwno w
skorze, jak i na poziomie ogdlnoustrojowym co w konsekwencji skutkuje rozwojem alergii
pokarmowej 1 kolejnych etapéw marszu alergicznego. Ponadto Autorka szczegotowo
omowila czynniki genetyczne i sSrodowiskowe prowadzace do uszkodzenia i nieprawidtowe;j
funkcji bariery naskorkowej a tym samym zwigkszajace ryzyko przeznaskorkowej
sensytyzacji. Autorka podkreslita role miejscowych interwencji profilaktycznych i
terapeutycznych majacych na celu przywrocenie funkcji bariery naskdérkowej jako
obiecujgcych strategii zapobiegania AZS i alergii pokarmowej. Szczegolng uwage Dr
De¢binska zwrocita na role emolientow, ktorych stosowanie jest podstawa terapii AZS. W
pracy przedstawila badania kliniczne oceniajgce skuteczno$¢ emolientow w profilaktyce
pierwotnej i wtornej schorzen alergicznych oraz przedyskutowata przyczyny rozbieznosci
w wynikach badan. Autorka podsumowata wspélczesng wiedz¢ na temat interwencji

ukierunkowanych na naprawe czynnosci bariery naskorkowe;j.
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Podsumowujac analize osiggniecia naukowego przedstawionego przez dr n. med. Anne
Degbinska, pragne stwierdzié, ze ma ono cechy zestawu prac o wysokiej jakosci
zawierajacych wyniki stanowigce znaczny wkiad w rozwoj dziedziny nauk medycznych i
nauki o zdrowiu w dyscyplinie nauki medyczne. Pionierskie badania dr Debinskiej
pozwalajg pozna¢ skomplikowany mechanizm przebiegu chordb atopowych. Stanowig one
cenny wkiad w lepsze zrozumienie patogenezy AZS i zwigzanych z nim fenotypow.
Uzyskane wyniki sg nie tylko zrédlem nowych danych na temat genetycznych
uwarunkowan AZS, ale tez, jak w przypadku genu FLG, potwierdzajg obserwowane
wezesniej asocjacje. Ma to szczegodlne znaczenie w przypadku badan genetycznych, gdzie
zwigzek mutacji lub polimorfizmu z danym schorzeniem stwierdzany w badaniu
pierwotnym wymaga potwierdzenia w wielu zroznicowanych etnicznie populacjach. Dane
uzyskane w toku analiz interakcji typu gen-gen potwierdzajg ztozono$¢ genetycznych
uwarunkowan schorzen alergicznych i sugeruja, ze przyszle badania asocjacyjne dotyczace
AZS 1 zwigzanych z nim fenotypow powinny uwzglednia¢ analize interakcji
migdzygenowych. Ocena wartosci prognostycznej wskazuje, ze genotypowanie badanych
wariantow genetycznych pomoze w wyselekcjonowaniu dzieci o zwigkszonym ryzyku
przetrwalego przebiegu AZS i rozwoju astmy, u ktorych jak najwezesniej nalezy wdrozy¢é
dziatania profilaktyczne i terapeutyczne.

Na podkreslenie zasluguje fakt, ze swoje badania Autorka zrealizowala w ramach
kierowanego przez siebie grantu dla miodych naukowcéw (projekt nr 16/Pbmn) oraz w
ramach pozyskanych przez siebie subwencji na utrzymanie i rozwdj potencjatu badawczego
Jjednostki macierzystej (SUB.A.220.20.043 i SUB. A.220.21.11 1). Zaréwno forma
przygotowania jak i omowienie prac przez Autork¢ ma dla mnie charakter wzorcowy.
Ocena istotnej aktywnosci naukowej

Opis obejmujgcy ocene istotnej aktywnosci naukowej nalezy zacza¢ od mierzalnych
parametrow dokumentujgcych ta aktywno$é. Znajduje sig ona w zalaczonych tabelach,
potwierdzonych przez Dziat Bibliografii i Bibliometrii Biblioteki Glownej Uniwersytetu
Medycznego we Wroclawiu.

A. CyKl szesciu publikacji powigzanych ze sobg tematycznie ocenionych w pierwszej]
czgsci recenzji stanowi dorobek 21,397 IF i MEiN 575,0 punktow .

B. Pozostaty dorobek (razem przed i po uzyskaniu stopnia naukowego doktora) to 39,
402 IF i 783,0 punktow MEiN

C. Laczny dorobek kandydatki to IF 60,799 i MEiN 1358,0 punktow,



D. Liczba cytowan 180, bez autocytowan: 169

E. Indeks Hirscha 7

Dorobek publikacyjny uwazam, za znaczacy, a liczba cytowan oraz wskaznik Hirscha za

odpowiadajacy powszechnie przyjetym kryteriom, ktére powinni spetnia¢ kandydaci na

stopien doktora habilitowanego.

Szczegbdlng uwage zwraca niezwykle duza aktywnos¢ Kandydatki i umiejetnosé

wspolpracy z innymi osrodkami akademickimi w projektowaniu grantow i realizacji badan

w ramach migdzynarodowych projektéw naukowych:

l.

Grant finansowany z Narodowego Centrum Nauki, pt. Modyfikacje epigenetyczne w
okresie plodowym zwigzane ze statusem atopii u matki oraz dieta, jako czynnik ryzyka
wystapienia IgE zaleznej alergii pokarmowej oraz swiszczacego oddechu u dziecka w
pierwszym roku zycia, badanie EWAS. OPUS 9, 2015/19/B/NZ5/00041.

Realizacja 3 projektow finansowanych przez EC w ramach wspolpracy
mi¢dzynarodowej, udzial w Konsorcjum jako wspotbadacz.

6 Ramowy Program Unii Europejskiej: 2006-2011- A multidisciplinary study to identify
the genetic and environmental causes of asthma in the European Community GABRIEL
- 6 PR UE, udziat jako wykonawca, wspotbadacz; kierownik projektu Prof. W. Cookson,
Imperial College, Londyn, Wielka Brytania. Roéwnoczesna realizacja grantu
Ministerstwa Nauki na wsparcie finansowe projektu migdzynarodowego (SPUB M-10).
6 Ramowy Program Unii Europejskiej: 2007-2009 - Forum for Allergy Prevention
FORALLVENT- 6PR UE, udziat jako wykonawca, kierownik projektu Prof. Erica von
Mutius, Ludwig-Maximilians University, Monachium, Niemcy. Réwnoczesna realizacja
grantu Ministerstwa Nauki na wsparcie finansowe projektu miedzynarodowego (SPUB
M-13).

7 Program Ramowy: 2 WAYS - Communicating Life Science Research — 2010 — udziat
jako wykonawca, ekspert. Projekt 2WAYS zostal zainicjowany i byl koordynowany
przez EUSCEA, ,Europejskie stowarzyszenie wydarzefi naukowych” z siedzibg w

Wiedniu. W projekcie udziat wzigto 30 uczelni i organizacji z 17 krajow europejskich.

Efektem tych prac jest m. innymi gltéwne osiggniecie naukowe a potwierdzeniem ich
znaczenia sg publikacje w recenzowanych czasopismach z wysokim wskaznikiem

oddziatywania.

Kandydatka jest laureatkq licznych nagrod. Jej rozprawa doktorska pt. ,,Polimorfizmy

w obrgbie genow dla Toll-like receptorow i receptora CD14 u dzieci obcigzonych atopig”
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zostata w r. 2014 wyrdzniona Nagroda Indywidualng II stopnia JM Rektora Akademii
Medycznej we Wroctawiu. W tym samym roku otrzymata nagrode za najlepsza prace
Kongresu Europejskiej Akademii Alergologii i Immunologii Klinicznej (European
Academy of Allergy and Clinical Immunology - EAACI) w Kopenhadze pt. “CD14, TLR2
and TLR4 genetic polymorphisms: gene-gene interactions in the development of asthma
and atopy.” W roku 2015 za prace “Chromosome 11q13.5 variant as a risk factor for atopic
dermatitis in Polish children population.” otrzymata nagrode Kongresu EAACI w
Barcelonie, a w roku 2016 Kongresu EAACI w Wiedniu za prace “Genetic variants in the
epidermal differentiation complex (EDC) genes on chromosome 1g21 are associated with

atopic dermatitis. An effect independent of filaggrin mutations?”

Podsumowanie

Przedstawiony dorobek naukowy w formie osiagniecia oraz inne dodatkowe publikacje
i badania potwierdzaja bardzo systematyczne i systemowe podejscie Kandydatki do swojej
pracy. Uwazam, ze dorobek naukowy, wartos¢ osiggniecia naukowego, stopien
zaangazowania Kandydatki we wspotprace z licznymi o$rodkami naukowymi w zakresie
nauk medycznych bardzo wysoko pozycjonuje dr n. med. Anne Debinska w polskim i

swiatowym gronie specjalistow w tej dziedzinie.

Whiosek koncowy

Jednoznacznie pozytywnie oceniam Kandydatke a takze Jej osiagniecia naukowe i
zdolnos¢ do wspotpracy krajowej i migdzynarodowej.

Whioskuj¢ do Rady Dyscypliny Nauki Uniwersytetu Medycznego we Wroclawiu o
podjecie dziatan, ktorych efektem bedzie nadanie dr n. med. Annie Debinskiej stopnia
naukowego doktora habilitowanego w dziedzinie nauk medycznych i nauk o zdrowiu w
dyscyplinie nauki o zdrowiu. Tre$¢ oceny i jej podsumowanie wskazuje, ze osiagnigcia
naukowe spelniaja kryteria okreslone w art. 219 ust 1 pkt 2 i 3 Ustawy z dnia 20 lipca 2018

r. Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (Dz. U. z 2021 r. poz. 478 z pozniejszymi

i KIERO NIK | [].
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' prof. dr hab. med. Roman Nowiek{

zmianami).



