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RECENZJA
w postepowaniu habilitacyjnym w dziedzinie nauk medycznych i nauk o zdrowiu w dyscyplinie nauki
medyczne dr Pawta Karpifiskiego

Podstawa przygotowania recenzji

Recenzja zostala wykonana na podstawie decyzji Rady Doskonatosci Naukowej z dnia 25 wrze$nia
2023 roku (Nr DRKN.Z3.400.202.2023) oraz uchwaly nr 1080/X1/2023 Rady Dyscypliny Nauki
Medyczne Uniwersytetu Medycznego im. Piastow Slaskich we Wroctawiu z dnia 16 listopada 2023
roku wyznaczajacej mnie jako recenzenta w postepowaniu habilitacyjnym dr Pawla Karpinskiego.
Ocene opracowano na podstawie materialow dostarczonych przez Uniwersytet Medyczny im. Piastow
Slaskich we Wroctawiu wraz z pismem przewodnim nr RN-BM/2267/2023 z dnia 19 grudnia 2023 roku.

Sylwetka Habilitanta

Doktor Pawel Karpinski jest absolwentem Uniwersytetu Wroctawskiego (kierunek Biologia
specjalizacja Mikrobiologia). Dyplom ukoficzenia studiow magisterskich uzyskat w 2004 roku.
W latach 2005-2009 dr Pawet Karpinski realizowal program studiow doktoranckich w Katedrze
i Zakladzie Genetyki w Akademii Medycznej we Wroclawiu (obecnie Uniwersytet Medyczny
we Wroclawiu).
Stopien doktora nauk medycznych w zakresie biologii medycznej - biologii molekularnej uzyskat 26
listopada 2010 roku na podstawie rozprawy doktorskiej pt. ,,Rola niestabilnosci metylacyjnej DNA
w etiologii sporadycznego raka jelita grubego™
W latach 2019-2021 pracowat jako adiunkt w Laboratorium Genomiki i Bioinformatyki w Instytucie
Immunologii i Terapii Doswiadczalnej im. Ludwika Hirszfelda Polskiej Akademii Nauk we Wroctawiu.
Obecnie jest zatrudniony jako adiunkt w Katedrze i Zakfadzie Genetyki, Uniwersytet Medyczny
we Wroctawiu oraz jako specjalista bioinformatyk w Laboratorium Genomiki i Bioinformatyki
w Instytucie Immunologii i Terapii Doswiadczalnej im. Ludwika Hirszfelda Polskiej Akademii Nauk
we Wroctawiu.

Ocena osiggni¢cia naukowego pt.
Zastosowanie metod bioinformatycznych w badaniach choréb o heterogennej etiologii
molekularnej”

Osiagniecie naukowe dr Pawla Karpinskiego stanowi cykl siedmiu publikacji sktadajacy si¢

z sze$ciu prac oryginalnych oraz jednej przegladowej. Laczny wspoétczynnik wptywu Impact Factor
(IF) prac wchodzacych w sktad cyklu wynosi 30,942 (MNiSW/KBN=440). Wszystkie prace wehodzace

1/6



w skiad cyklu sa pracami opublikowanymi w latach 2016-2022, w ktorych Habilitant jest pierwszym
autorem a w pigciu rowniez korespondencyjnym. Prace te prezentuja wyniki badan po uzyskaniu stopnia
doktora nauk medycznych.

Habilitant postawit sobie nastepujace cele badan:
1) Wykorzystanie metod rozplotu (dekownolucji) profili ekspresji lub metylacji genéw we krwi
obwodowej do oceny sktadu komoérkowego krwi w chorobach zwigzanych z zaburzeniami
psychicznymi.
2) Wykorzystanie metod rozplotu (dekownolucji) profili metylacji DNA i profili ekspresji wybranych
gendw oraz agregowanie analizy skupien (ensemble clustering) do oceny immunogennosci w ujeciu
Pan-Cancer (wielu typow nowotwordw).
3) Badanie przyczyn, heterogennosci oraz znaczenia fenotypu metylatora wysp CpG (CIMP) jako
ekstremalnego przyktadu zaburzen metylacji DNA w ujeciu Pan-Cancer (wielu typdw nowotworéw)
przy uzyciu metod opartych o agregowanie analizy skupien (ensemble clustering) oraz integracyjna
analize skupien (integrative clustering).

Cele te konsekwentnie realizowat przygotowujac cykl prac wchodzacych w sktad osiggnigcia:

1. Karpinski P, Frydecka D., Sasiadek MM, Misiak B. Reduced number of peripheral natural killer cells in
schizophrenia but not in bipolar disorder. Brain Behav. Immun. 2016 vol.54 5.194-200.

2. Karpinski P, Samochowiec J, Frydecka D, Sasiadek MM, Misiak B. Further evidence for depletion of
peripheral blood natural killer cells in patients with schizophrenia: a computational deconvolution study.
Schizophr Res. 2018 Nov;201:243-248. doi: 10.1016/j.schres.2018.04.026.

3. Karpinski P, Rossowska J, Sasiadek MM. Immunological landscape of consensus clusters in colorectal
cancer. Oncotarget. 2017 Oct 27;8(62):105299-105311. doi:10.18632/oncotarget.22169.

4. Karpinski P, Laczmanski L, Sasiadek MM. Major histocompatibility complex genes as therapeutic
opportunity for immune cold molecular cancer subtypes. J Immunol Res. 2020 Nov 17;2020:8758090.
doi: 10.1155/2020/8758090.

5. Karpinski P, Pesz K, Sasiadek MM. Pan-cancer analysis reveals presence of pronounced DNA
methylation drift in CpG island methylator phenotype clusters. Epigenomics. 2017 Nov;9(11):1341-1352.
doi: 10.2217/epi-2017-0070.

6. Karpinski P, Patai AV, Hap W, Kielan W, Laczmanska I, Sasiadek MM. Multilevel omic data clustering
reveals variable contribution of methylator phenotype to integrative cancer subtypes. Epigenomics. 2018
Oct;10(10):1289-1299. doi: 10.2217/epi-2018-0057

7. Karpinski P., Sasiadek MM. CpG island methylator phenotype - a hope for the future or a road to
nowhere? Int.J.Mol.Sci. 2022. Vol.23 no.2 art.830 [21 s.], doi:10.3390/ijms23020830.

Cykl prac (wymienionych powyzej) poswiecony jest badaniom transkryptomiki i epigenetyki
w schorzeniach cztowieka, charakteryzujacych sie wysoka heterogennoscia molekularna, takich jak
schizofrenia i nowotwory. Do badan Habilitant wykorzystal dane zawierajace wyniki ekspresji mRNA,
metylacji DNA oraz dane obejmujace zaburzenia liczby kopiiDNA z Gene Expression Omnibus (trzy
pierwsze publikacje z cyklu) lub The Cancer Genome Atlas (trzy kolejne publikacje) a do analiz
wykorzystat rozne, starannie dobrane do kazdego zagadnienia metody biostatystyczne.

Celem pracy pt. , Reduced number of peripheral natural killer cells in schizophrenia but not in bipolar
disorder” byto wykorzystanie metod rozplotu (dekownolucji) profili ekspresji genéw do oceny proporcji
komoérek krwi i ich poréwnania pomiedzy osobami zdrowymi, pacjentami ze schizofrenia oraz
pacjentami z chorobg afektywna dwubiegunowa. Jako metody rozplotu uzyto algorytm CIBERSORT
a do walidacji algorytmu wykorzystano zestawu danych zawierajacych profile ekspresji pacjentow
chorych na sepse i 0sob zdrowych. Uzyta metoda potwierdzita dane literaturowe tj. statystycznie istotne
spadki limfocytow B, limfocytow T CD4+, limfocytow T CD8+, limfocytow yd i komorek NK oraz
wzrost poziomu neutrofili u pacjentow z sepsg w poréwnaniu do 0sob z grupy kontrolnej. Ponadto
wykazata, iz sposrdd badanych komorek krwi tylko komorki NK wykazaty statystycznie znaczace
roznice pomiedzy grupa kontrolng a grupa pacjentow ze schizofrenia oraz istotny statystycznie spadek
proporcji NK w grupie pacjentdw ze schizofrenia. Natomiast u pacjentow z chorobg afektywna
dwubiegunowa nie stwierdzono statystycznie istotnych réznic w proporcjach wybranych komorek krwi
w porownaniu do grupy kontrolne;j.
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Na uwage zastuguje fakt, iz przedstawione powyzej wyniki byty jednymi z pierwszych analiz wielu
podgrup komérek krwi jednoczesnie w kontekscie zaburzefi psychicznych. Co wazniejsze, uzyskane
wyniki moga mieé znaczenie dla badan nad patofizjologia schizofrenii biorge pod uwage zwigzek
pomiedzy uktadem nerwowym i uktadem odpornosciowym.

Celem kolejnej pracy pt. ,, Further evidence for depletion of peripheral blood natural killer cells in
patients with schizophrenia: a computational deconvolution study” byto wykorzystanie metod
rozplotu (dekownolucji) profili metylacji DNA do oceny proporcji komoérek krwi i ich poréwnania
pomiedzy osobami zdrowymi a pacjentami ze schizofrenig. Jako metody rozplotu uzyto metody RPC
(Robust Partial Correlations) wbudowanej w algorytm EpiDISH do oceny wzajemnych proporcji
nastepujacych komorek: limfocytow B, limfocytow T CD4+, limfocytéw T CD8+, komorek NK
monocytow i granulocytéw. Sposréd badanych komorek krwi komorki NK i granulocyty wykazaty
statystycznie znaczace réznice pomiedzy grupa osob zdrowych a grupa pacjentow ze schizofrenia
W szczegblnosci, pacjenci ze schizofrenia charakteryzowali si¢ nizszym odsetkiem komorek NK i oraz
wyzszym odsetkiem granulocytow. Badania potwierdzity wyniki uzyskane na danych opartych
o mikromacierze transkryptomiczne wskazujace na znaczaco nizsze proporcje komorek NK u pacjentow
ze schizofrenig (pierwsza z cyklu publikacja).

W pracy pt. ,,Jmmunological landscape of consensus clusters in colorectal cancer” Habilitant rozwija
nurt badan nad mikrosrodowiskiem guza nowotworowego w szczegolnosci frakcji komorek
immunologicznych. Na tle podtypéw molekularnych raka jelita grubego scharakteryzowat poziomy
komérek immunologicznych w guzach oraz ekspresje genéw modulujacych frakcje immunologiczna
mikroérodowiska. Wskazal, iz mikrosrodowiska CMS1 i CMS4 charakteryzowaty si¢ wysokim
wzbogaceniem komorkami ukladu immunologicznego jednak o innym skiadzie komoérkowym,
natomiast CMS2 i CMS3 relatywnie niskim wzbogaceniem leukocytami. Ponadto poréwnanie poziomu
ekspresji genéw modulujacych frakcje immunologiczng mikrosrodowiska pomigdzy podtypami i tkanka
zdrowa jelita wykazalo znaczaco wyzsza ekspresje aktywatoréw, gendw supresorowwych i genow
z rodziny MHC w podtypach CMS1 i CMS4 w poréwnaniu do CMS2 i CMS3. Habilitant poszukiwat
rowniez cech uniwersalnych dla wszystkich grup CMS i pomimo wysokiej heterogennosci
immunologicznej mikrosrodowiska raka jelita grubego przeprowadzone analizy wytonily kilka genow-
kandydatéw mogacych sta¢ sie celem uniwersalnych immunoterapii niezaleznych od statusu CMS.

Biorac pod uwage, iz niektére immunoterapie lepiej dzialaja w guzach wysoko wzbogaconych
komorkami uktadu immunologicznego (immune hot) oraz brak wypracowanych podejs¢
terapeutycznych opartych o modulacje ukfadu immunologicznego w guzach z relatywnie niskim
wzbogaceniem (immune cold) Habilitant w pracy pt. ,,Major histocompatibility complex genes as
therapeutic opportunity for immune cold molecular cancer subtypes” postanowit przetestowac,
bazujac na danych transkryptomicznych, teoretyczne mozliwosci zastosowania immunomodulacji
przeciwnowotworowej w guzach z mikrosrodowiskiem typu immune cold. Otrzymane wyniki wskazaty,
iz niska ekspresja genéw odpowiedzialnych za wyciszanie odpowiedzi immunologicznej i niskie
poziomy limfocytébw T sa przyczyng braku odpowiedzi guzéw MHC-low na wspolczesne
immunoterapie przeciwnowotworowe. Ponadto stwierdzit, ze istnieje przeciwnowotworowy potencjat
immunologiczny mikrosrodowiska guzéw MHC-low, jednak moze on zosta¢ wyzwolony jedynie
w przypadku zwiekszenia ekspresji genow z rodziny MHC.

Celem pracy pt. ,, Pan-cancer analysis reveals presence of pronounced DNA methylation drift in CpG
island methylator phenotype clusters” bylo poszukiwanie wspolnych cech molekularnych guzow
z fenotypem metylatora wysp CpG (CIMP) w kazdym z typOw nowotworow.

Do wyréznienia klastréw CIMP uzyto agregowanej analizy skupien (ensemble clustering) bedace;
wypadkowa uzycia pieciu algorytméw klasterujacych. Przeprowadzone obliczenia wskazaly na
istnienie cech wspolnych dla 21 z 23 badanych klasterow CIMP: przyspieszone podzialy mitotyczne,
zwiekszona ekspresja genéw zwiazanych z proliferacja oraz obnizony poziom metylacji obszaréw
miedzygenowych, oraz sekwencji powtarzajacych si¢ (Alu and LINE-1). Na podstawie otrzymanych
wynikow Habilitant sformutowal hipoteze wskazujaca, iz czynnikiem inicjujacym fenotyp metylatora
sa znaczaco przyspieszone podzialy komorek nowotworowych, co ma prawdopodobnie miejsce na
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poczatkowych etapach transformacji nowotworowej i czego wynikiem jest wyrozniajacy sie w guzach
CIMP dryf metylacji.

Celem kolejnej pracy pt. ,,Multilevel omic data clustering reveals variable contribution of methylator
phenotype to integrative cancer subtypes” bylto zbadanie czy i w jakich typach nowotworow fenotyp
metylatora ma udzial w tworzeniu specyficznych integracyjnych klastrow.

Habilitant na podstawie przeprowadzonych analiz zaobserwowat:

-w 10 z 17 typéw nowotwordw klaster integracyjny, statystycznie znamiennie wzbogacony w guzy
CIMP (m.in. w raku jelita grubego, raku zotadka, raku brodawkowatym i jasnokomérkowym nerki oraz
rakach glowy i szyi) oraz ocenit przecigtnie rozmiary klastera integracyjnego zwigzanego z CIMP;

- ze z duzym prawdopodobienstwem, fenotyp metylatora jest jednym z czynnikéw napedzajacych
fenotyp guzow nalezacych do wyzej wspomnianych klastréw;

- iz tylko jeden z 10 klastrow integracyjnych, wzbogaconych w guzy CIMP (w raku zotadka zwigzany
z infekcja wirusem Epsteina-Barr) wykazywal znamiennie statystyczny zwigzek z czasem przezycia;

- iz pomiedzy 10 klasterami integracyjnymi, wzbogaconymi w guzy CIMP, nie znaleziono cech
wspolnych w oparciu o szereg analiz transkryptomicznych (migdzy innymi: réznicowa ekspresje
(differential expression), analize¢ $ciezek (pathway analysis) czy analize aktywowanych czynnikow
transkrypcyjnych.

Na podstawie otrzymanych wynikow Habilitant sformutowal nastepujace wnioski:

- CIMP jest fenotypem, ktéry w okoto 60% typdw nowotworow, moze mie¢ cechy napedzajace dla
pojedynczego, niewielkiego klastera najczesciej stanowigcego 15-20% badanej proby.

- Na poziomie transkryptomu, klastery wzbogacone w guzy CIMP, maja cechy wysoce specyficzne.

- CIMP nie jest dobrym markerem catkowitego przezycia.

Publikacja pt. “CpG island methylator phenotype - a hope for the future or a road to nowhere?” jest
przegladem literatury z ostatnich 20 lat na temat fenotypu metylatora (CIMP), w ktorej Habilitant
podejmuje szereg zagadnien m. in. opisuje rozne podejscia metodologiczne podjete w celu wyrdznienia
klastrow metylacyjnych w réznych publikacjach. W podsumowaniu Habilitant zauwaza, iz CIMP
pozostaje nadal stabo poznanym, heterogennym, cho¢ bez watpienia istotnym w wielu typach
nowotworow, czynnikiem napedzajacym transformacje nowotworowa. Jednak w przypadku znalezienia
efektywnej metody transferu terapii epigenetycznych do guzow litych, CIMP moze si¢ sta¢ waznym
i pozadanym markerem decydujacym o doborze leczenia.

Dr Pawet Karpinski do najwazniejszych osiagnie¢ kliniczno-poznawczych przedstawionego cyklu
zaliczyt:

- identyfikacj¢ zaburzen proporcji komorek NK we krwi pacjentéw ze schizofrenia;

- opis heterogennosci immunologicznej mikrosrodowisk molekularnych podtypow raka jelita grubego
(CMS) wraz ze wskazaniem potencjalnych gendw, ktére mogg by¢ celem immunoterapii niezaleznej od
CMS;

- wskazanie na znaczaco przyspieszone podzialy komorek nowotworowych jako mozliwej

przyczyny powstawania fenotypu metylatora w wigkszosci typdw nowotworow;

- wskazanie podtypow molekularnych nowotworéw, w ktorych fenotyp metylatora moze mie¢ cechy
napedzajace nowotwor (driver).

Podsumowujac oceng cyklu publikacji stanowiacego osiagnigcie naukowe bedace podstawg
wniosku o nadanie dr Pawla Karpifiskiego stopien doktora habilitowanego stwierdzam, iz zatozenia,
cele oraz uzyte metody badawcze okreslone zostalty w sposob precyzyjny, logiczny i kompletny.
Habilitant wykazal szeroka wiedzg oraz znakomity warsztat badawczy. Ponadto uzyskane wyniki badan
i wskazane przez Habilitanta osiagniecia kliniczno-poznawcze przedstawionego cyklu prac swiadczg o
naukowej dojrzatosci i umiejetnosci syntetycznego rozumowania.

Stwierdzam, iz opisane osiagniecie wnosi istotny wklad do wspolczesnej wiedzy medycznej
i spelnia wymogi stawiane osiagnieciu naukowemu majacemu by¢ podstawa uzyskania stopnia doktora
habilitowanego.
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Ocena pozostalego dorobku naukowego (aktywnos¢ naukowa realizowana w wigcej niz
jednej uczelni, instytucji naukowej w szczegélnosci zagranicznej).

Podczas calej kariery naukowej dr Pawel Karpinski wykazal si¢ aktywnos$ciag naukowa

realizowana w wiecej niz jednej uczelni, instytucji naukowej tj.:
1. Uniwersytet Medyczny we Wroctawiu (Katedrze i Zakfadzie Genetyki)
2. Instytut Immunologii i Terapii Doswiadczalnej im. Ludwika Hirszfelda Polskiej Akademii

Nauk we Wroctawiu (Laboratorium Genomiki i Bioinformatyki).

Ponadto odbyt potroczny staz w ramach stypendium Socrates-Erasmus: Department of
Microbiology, Groningen (Holandia) w 2004 roku, trzymiesi¢czny staz w Instytucie Genetyki
Czlowieka, Uniwersytet Saarland, Homburg (Niemcy) w 2015 roku oraz dwa miesieczne staze
w Zakladzie Genetyki Molekularnej, Wydzial Antropologii i Genetyki Czlowieka, Uniwersytet
w Tiibingen, Niemcy w 2012 i 2011 roku.

Na szczegolng uwage zastuguje fakt wspétpracy dr Pawla Karpinskiego jako analityka danych
z prof. Mai P. Hoang z Harvard Medical School w wyniku, ktérej powstaty dwie prace dotyczace analiz
transkryptomu w rzadkich typach nowotworéw: w czerniaku blony naczyniowej oka i raku z komorek
Merkla. W wyniku pracy w Laboratorium Genomiki i Bioinformatyki z udziatem Habilitanta powstat
szereg prac z dziedziny biostatystki i transkryptomiki. '

Zainteresowania naukowe Habilitanta dotycza rowniez:
- analiz opartych o transkryptom z wykorzystaniem uczenia maszynowego i nienadzorowanego
grupowania a w szczegdlnosci: badania algorytméw opartych o uczenie maszynowe w detekcji
wybranych nowotworéw zlosliwych oraz analiza transkryptomu w kontekscie alergii na jad owadéw
btonkoskrzydtych.
- analiz wplywu mononukleotydowych wariantow genomowych na aktywno$¢ bialek lub ryzyko
zachorowania na raka: Dbioinformatyczne modelowanie wplywu patogennych wariantow
nononukleotydowych na wiasciwosei i aktywnosé biatek oraz badania polimorficznych wariantow
mononukleotydowych (SNP) w kontekscie ryzyka zachorowania na choroby nowotworowe

Dorobek naukowy (poza osiggnieciem) dr Pawta Karpinskiego obejmuje 55 prac z IF 180,035
MNiSW: 2856 w tym 49 prac oryginalnych i szes¢ prac przegladowych, dwa rozdziaty w ksigzkach
oraz 54 streszczenia ze zjazdéw miedzynarodowych i krajowych. Habilitant wyglosit siedem referatow
w tym dwa na konferencjach migdzynarodowych. Liczba cytowan publikacji dr Pawla Karpinskiego
ogdtem wynosi 751(bez autocytowan 706) a Indeks Hirscha 16.

Ocena osiggnie¢¢ dydaktycznych, organizacyjnych oraz popularyzujgcych nauke.

W ramach dzialalnosci dydaktycznej Habilitant prowadzi zajecia ze studentami na Wydziale Lekarskim
(kierunek: Lekarski), Wydziale Farmaceutycznym z Oddzialem Analityki Medycznej (kierunek:
Analityka Medyczna) oraz English Division (Faculty of Medicine) Uniwersytetu Medycznego we
Wroclawiu w wymiarze 240 godzin rocznie w zakresie genetyki laboratoryjnej. Habilitant byt
opiekunem dwdéch prac magisterskich, promotorem trzech prac magisterskich i jest promotorem
pomocniczym pracy doktorskiej prowadzonej w Instytucie Immunologii i Terapii Doswiadczalnej im.
L. Hirszfelda PAN we Wroctawiu.

Pracowal/je na rzecz czasopism jako:

- ,,Guest Editor” w wydaniach specjalnych International Journal of Molecular Sciences (MDPI):
Epigenetic Mechanisms and Human Pathology, Epigenetic Mechanisms and Human Pathology 2.0,
Epigenetic Mechanisms and Human Pathology 3.0, Epigenetic Mechanisms and Human Pathology 4.0,
-, Topical Advisory Panel Member” w czasopismie International Journal of Molecular Sciences
(MDPI),

- ..Review Editor” w Cancer Molecular Targets and Therapeutics (Frontiers).

Habilitant recenzowal prace dla czasopism: Tumor Biology (Springer), Clinical Epigenetics (BMC),
International Journal of Molecular Sciences (MDPI), Advances in Clinical and Experimental Medicine

(Wydawnictwo Uniwersytetu Medycznego im. Piastow Slaskich we Wroctawiu).
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W latach od 2014 do 2018 nalezal do Komitetu Naukowego (Sesja Nauk Podstawowych)
Migdzynarodowej Studenckiej Konferencji Naukowej Mtodych Naukowcow i Studenckich Kot
Naukowych Uczelni Medycznych we Wroctawiu.

Dr Pawet Karpinski otrzymat liczne nagrody m. in.:

- 2014 -Nagroda Rektora za wazne osiagnigcia w pracy naukowej za cykl prac dotyczacych badan
nowych zmian genetycznych i epigenetycznych w etiologii raka jelita grubego opublikowanych w latach
2010-2012;

- 2015 - Nagroda Rektora za cykl prac dotyczacych badania zaburzen metylacji DNA w sporadycznym
raku jelita grubego opublikowanych w latach 2012-2013;

- 2015 - Nagroda Zespotowa Rektora za cykl publikacji pt. ,,Znaczenie zmian genetycznych w
powstawaniu, rozwoju oraz diagnostyce i profilaktyce nowotworow”;

- 2015 - "Ztota Synapsa" nagroda zespotowa za najbardziej znaczacy artykut o tematyce
psychiatrycznej (przyznawana przez Medforum) w 2015 i 2016;

- 2018 - Nagroda Indywidualna Rektora za publikacje w czasopismie z bazy JCR w 2018 1 2019;

- 2021 - Nagroda Zespotowa Rektora za publikacj¢ w czasopismie z bazy JCR.

Dr Pawet Karpinski byt wykonawca 6 grantéw, obecnie realizuje jeden grant NCN jako wykonawca
oraz jeden grant (subwencja UM we Wroctawiu) jako kierownik.

Whiosek koncowy

Podsumowujac stwierdzam, iz przedstawione powyzej osiagniecia (naukowe, organizacyjne,
dydaktyczne i popularyzatorskie) dr Pawia Karpinskiego oraz Jego aktywnos¢ naukowa realizowana
w wiecej niz jednej uczelni/instytucji naukowej, w szczegdlnosci zagranicznej spetniaja kryteria
okreslone w art. 219 ust. 1 z dnia 20 lipca 2018 roku — Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (Dz.U. z
2020 roku poz.85 z pdzniejszymi zmianami).

W zwiazku z powyzszym zwracam si¢ do Rady Dyscypliny Nauki Medyczne Uniwersytetu
Medycznego im. Piastow Slaskich we Wroctawiu o kontynuowanie postepowania o nadanie Panu dr
Pawlowi Karpinskiemu stopnia naukowego doktora habilitowanego w dziedzinie nauk medycznych i
nauk o zdrowiu w dyscyplinie nauki medyczne.

/,"/ o 6 v wugr‘\‘ 2 ét/w TP &
dr hab. Mélgorzata Jarmuz-Szymczak, prof. IGC
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